
 

Appendix A  The expression level of HFDRGs in cashmere goat skin. 

 

 

 



 

Appendix B  The correlation coefficient between the expression level of HFDRGs and hair follicle activity 
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Appendix C  Information of primers for qPCR 

Locus Primer sequence Length (bp) Tm (℃) 

BMPRIB  GCAGCAATGAAGCCCAAGA（F） 128 63 

(NM001105328) AAGTGGCGTGGCGAAAAG（R） 

MSX-2   CCAGAACCGAAGAGCCAAG（F） 118 59 

(NM001079614) GGGAGAGTTGATGGGGAAAG（R） 



FGF5 AATCTTGGCAGAAAGTGGGTAGAG（F） 112 59 

(NM001078011) AAAAGACGGGGCGGGAGTG（R） 

FRZB   AAGATGCCCAACCACCTG（F） 236 53.9 

(NM174059) ACGAGTGGCGGTACTTGA（R） 

β-catenin  GACCACAAGCAGAGTGCT（F） 100 52.5 

(NM001076141) TGTCAGGTGAAGTCCTAAA（R） 

BMP2  CCTTTATATGTGGACTTCAGTG（F） 179 57 

(NM001099141) GCCTTGGGAATCTTAGAGTTA（R） 

TGFβRII   TGATACACTTTGAAGAAGCAGCA（F） 110 62.3 

(NM001159566) TGTCTGGAGGAAGAATGATGAGAA（R） 

TGFβ2  AAAACCAGAGCAGAGGGTGAATG（F） 122 60.8 

(NM001113252) AAGGTGCAGCAGGGACAGTGTAA（R） 

Hr AGCGTCACTCAGCACTTCCT（F） 147 63 

(NM001102535) TCCCACAGCCACCTTCAC（R） 

Delta1（SQLE） GATGCCCAGGTTGTAAAT（F） 281 58 

(NM001098061) GTCAATGGAGCATGGAGT（R） 

Notch1  ATGTATGTGGCTGTGGTGG（F） 143 63.5 

(XM002691620) CGCCGCTTCTTCTTGCTG（R） 

PDGFA  CGGAGGAAGAGGAGCATCG（F） 116 61 

(NM001075231) GGCCAGATTAGGAAGTTAGCG（R） 

PDGFRA  CTCGTTGTTAAAGACGGTGC（F） 150 53 

(NM001192345) ACGGTCAGAGGGAAGAAGTT（R） 

NTRK3   AGCCCCACCCCTCCTATCACT（F） 144 58.6 

(XM002696513) TTTGGACCGTCGCCCATACTT（R） 

Hoxc13 CTGGGATAGTCAGGTGTACTGCTCAAA（F）  372 59 

(EU839660) CCGTCTATTTATGTCGCCGATTTGT（R） 

K-II-1 ACCCGAGAACAACCTCAACAA（F） 297 59 

(AY310749) GTCTTCTGTGGCGTCCTCAAT（R） 

RORγ GGGAGCGGGAGAAGTCAAA（F） 80 63 



(AB307696) CAAATACGGTGGCGTGGAG（R） 

RORα2 GCGGCTTAAATGATGTATTTTGTG（F） 179 61 

(HM358053) TGACGAGGACAGGAGTAGGT（R） 

GAPDH TCCACGGCACAGTCAAGG （F） 112 59 

(AJ431207) TCAGCACCAGCATCACCC（R） 

 

 

 

 

 



 


